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GINsim

= Model checking
v" export des modéles logiques en SMV (-> NuSMV)

v vérification de propriétés temporelles (existence et
atteignabilité d’etats stables ou attracteurs plus complexes,
propriétés sur ces attracteurs, cf cycle cellulaire)

= Fonctionnalité des circuits
v identifier les circuits
v conditions de fonctionnalité
= Programmation par contraintes

v’ états stables
v composition de réseaux intercellulaires




Modele cycle cellulaire levure
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Modeles multicellulaires

* le méme réseau de regulation dans chaque cellule
= des connexions intercellulaires

= des conditions initiales différentes

= segment polarity (segmentation de I'embryon)

= disque imaginal d'aile (frontieres dorso-ventrale et
antério-postérieures)
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Apports méthodologiques

= etude systematique de la dynamique de composition de
circuits

* réseaux de Petri modulaires et genération d’'un graphe
de transitions d’états modulaire (synchronisation des

différents modules)




